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Luňák hnědý

• Volně žijící
• Synantropní
• Indikace 

kontaminace ŽP
• Migrace



• Možnost 
mezikontinentálního 
šíření rezistentních 
bakterií

• Vplyv rozdílné 
antibiotické politky, 
různe spotřeby ATB



Cíle



Analýza dat

•sérotypizace - SISTR

•rezistence - ResFinder 

•virulence - VirulenceFinder

•cgMLST, patogenita



Výsledky

• 18 izolátů Salmonella enterica (17 ze Španělska, 1 z Maroka).

• 10 různých sérovarů - S. Enteritidis (n=5), S. Bredeney (3), S. 
Chester (2), S. Typhimurium (2) , S. Hatfield (1), S. Infantis (1), S. 
Newport (1), S. Toulon (1), S. Poona (1) a S. Reading (1)

• 4 izoláty byly multirezistentní, nesly geny pro rezistenci vůči 
tetracyklinům, aminoglykosidům, β-laktamům, fosfomycinu, 
trimethoprimu, sulfonamidům, chloramfenikolu, 
fluorochinolonům a těžkým kovům.

• Všechny izoláty vykazovaly vysokou patogenitu (PathogenFinder 
skóre > 0.958).

• Nejvýznamnější izoláty:

• S. Toulon ST5114: gen blaCTX-M-55

• S. Infantis ST32: multirezistentní, vysoký počet genů virulence, 
včetně yersiniobaktinu.

• S. Reading ST1628: gen blaTEM-1



Závěr

Migrace luňáků hnědých může představovat 
mechanismus šíření vysoce patogenních, 
multirezistentních salmonel. Detekce ESBL-
produkujících kmenů (s geny blaCTX-M, 
blaTEM) v kloakálních vzorcích naznačuje 
kontaminaci životního prostředí klinicky 
významnými patogeny. Studie podtrhuje 
nutnost dalšího monitoringu a výzkumu 
zaměřeného na roli volně žijících ptáků v 
šíření antimikrobiální rezistence.
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