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- l1zolovat a charakterizovat salmonely ze vzorku lunaku hnédych
migrujicich mezi Evropou a Afrikou.

- Zhodnotit jejich antibiotickou rezistenci, virulenci, patogenitu
a pfitomnost plasmidovych replikonu.

« Posoudit epidemiologicky vyznam téchto izolatu pro verejné
zdravi.
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18 izolath Salmonella enterica (17 ze Spanélska, 1 z Maroka).

10 ruznych sérovaru - S. Enteritidis (n=5), S. Bredeney (3), S.
Chester (2), S. Typhimurium (2) , S. Hatfield (1), S. Infantis (1), S.
Newport (1), S. Toulon (1), S. Poona (1) a S. Reading (1)

4 izolaty byly multirezistentni, nesly geny pro rezistenci vigi
tetracyklindm, aminoglykosidlim, B-laktamm, fosfomycinu,
trimethoprimu, sulfonamiddm, chloramfenikolu,
fluorochinolonim a tézkym kovim.

VSechny izolaty vykazovaly vysokou patogenitu (PathogenFinder
skore > 0.958).
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S. Toulon ST5114: gen bla 1y vm.s5

S. Infantis ST32: multirezistentni, vysoky pocet gen( virulence,
vcetné yersiniobaktinu.

S. Reading ST1628: gen blagy 4
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Migrace lunakt hnédych muze predstavovat
mechanismus Sireni vysoce patogennich,
multirezistentnich salmonel. Detekce ESBL-
produkujicich kmenu (s geny blasyus
bla;ry) Vv kloakalnich vzorcich naznacuje
kontaminaci zivotniho prostredi klinicky
vyznamnymi patogeny. Studie podtrhuje
nutnost dalsiho monitoringu a vyzkumu
zamérfeného na roli volné Zijicich ptaku v
Sifeni antimikrobialni rezistence. ’
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