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Pravidla stanovena pro pravidelné mikrobiologické vysetreni puvodci zoondz a pravidla pro
sledovani a ohlasovani antimikrobialni rezistence zoonotickych a komenzalnich bakterii
provadéné statnim veterinarnim dozorem v potravinarskych podnicich

MONITORING ZOONOZ - kazdy rok (narodni monitoring)

BROJLER

JUT = kGzZe z krku

Campylobacter spp.

min. 49 vzorkl z odbér. mista za rok

PRASE, SKOT, OVCE, KOZA KON

Stér z 5 JUT (houbicky

Salmonella spp.

min. 49 vzorkld z odbér. mista za rok

PRASE, SKOT

Stér z JUT (samostatna houbicka)

STEC

min. 1 mési¢né z odbér. mista, prezvykavci
celoro¢né , prasata pouze VI.-IX. mésicich

BROJLER, KRUTA

JUT — kbze z krku (5 smésnych vzorkl)

Salmonella spp.

min. 49 vzorkl z odbér. mista za rok

MONITORING AMR - sudé roky (RK 2020/1729)

BROJLER slepd stfeva Campylobacter spp. C. jejuni min. 170 izolatq, C. coli do 170 iz.
BROJLER slepa stfeva komenzalni E. coli min. 170 izolatl
BROJLER slepa streva enzymy produkujici E. coli min. 300 vzork{

KURECI a KRUTI

cerstvé maso z maloobchodu

enzymy produkujici E. coli

kuFeci 300 vzork( + krati 150 vzorku

MONITORING AMR - liché roky (RK 2020/1729)

PRASE VYKRM slepé stfevo komenzalni E. coli min. 170 izolatl
PRASE VYKRM slepé stfevo Campylobacter coli min. 170 izolatl
PRASE VYKRM slepé stfevo enzymy produkujici E. coli min. 300 vzork{
PRASE VYKRM slepé stfevo Salmonella spp. min. 300 vzork{

HOVEZIi a VEPROVE

cerstvé maso z maloobchodu

enzymy produkujici E. coli

300 vzorkt hovézi + 300 vzorkd veprové

+ kazdy rok monitoring AMR u izolatl, z NPSAL a z potravin v rdmci hygienického dozoru



Monitoring - diagnostika

Odbér vzorkd (randomizace, stratifikace) i jejich vySetrovani je provadéno harmonizované
o Salmonella spp. >> ISO 6579-1 >> sérotypizace (KWLm) >> MIC/WGS
o Escherichia coli komenzalni >> selektivnhi pomnozeni TBX >> MALDI-TOF >> MIC

o Campylobacter coli/jejuni >> harmonizovany protokol EURL-C >> MIC (WGS)

o Escherichia coli produkujici ESBL, AmpC a karbapenemazy >> harmonizovany protokol
EURL-AR >> WGS (MIC)




Monitoring - typizace

Testovani MIC:

o evropsky harmonizovany algoritmus pro pouziti desek

©)

jednotné MIC desky, akreditace metody,

o vyhodnoceni podle ECOFFs (jednotna kritéria)

©)

©)

kazdoroc¢ni EQAS
~ 400 vz./rok

Testovani WGS (NGS):

O
O
O
O
O
O
O

lllumina; Oxford Nanopore
WGS SOP - EURL- AR

Harmonizace QC kritérii

Pouzivani harmonizovanych databazi CGE pro predikci genll a mutaci
kazdoroCni EQAS

In house bioinformaticka pipeline
~ 400 vz./rok

@ 245CA-REF

. 245CA01

(O 24sca03
@ 21sca04
@ 24sca0s
© 2asca06
. 24sCA11
@ 2asca13
@ 2s5ca1a
@ 2s5ca1s

DTU Genomic Proficiency Test 2024:
Escherichia coli, Staphylococcus aureus &
Enterococcus spp.

A Guide on the Interpretation of the Submitted Data and the
Scoring System

EU Reference Laboratory for Antimicrobial Resistance (EURL-AMR)
National Food Institute - DTU Food
Technical University of Denmark

Athina Andrea, Joana Mouréo & René Hendriksen

Contact Genomic PT Coordinator: Joana Mourdo, joam@food.dtu.dk
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Porovnani relativni cetnosti sledovanych fenotypu rezistence izolatli Escherichia
coli detekovanych pfi harmonizovaném monitoringu producentli ESBL/AmpC/CPE

2015 2107 2019 2021 2023

hovézi maso

2015 2017 2019 2021 2023 2015 2017 2019 2021 2023 2016 2018 2020 2022 2024

vepirové maso

HESBL B AmpC EESBL+AmpC

prase-stievo kufeci maso

karbapenemaza W karbapenemaza+ ESBL M negativni

2016 2018 2020 2022 2024

brojler -stfevo

2022 2024

kruti maso



Porovnani relativni cetnosti gent rezistenci a chromozomalnich mutaci u
ESBL/AmpC/CPE pozitivnich izolatli Escherichia coli detekovanych v rdmci
harmonizovaného monitoringu
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2021 2023 2021 2023 2021 2023 2022 2024 2022 2024 2022 2024

X

hovézi maso vepfové maso prase - stfevo kufeci maso krati maso brojler - stfevo

H blaCTX-M-1 mblaCTX-M-3  mblaCTX-M-8 blaCTX-M-14 mblaCTX-M-15 mblaCTX-M-27 ®= blaCTX-M-32 ® blaCTX-M-55
B blaCTX-M-65 blaCTX-M-125 B blaTEM-52 H blaSHV-12 blaNDM-5 blaCMY-2 W 42C>T AmpC



Porovnani relativni cetnosti gent rezistenci a chromozomalnich mutaci
zodpovédnych za rezistenci k fluorochinoloniim u ESBL/AmpC/CPE pozitivinich
izolatu Escherichia coli detekovanych v ramci harmonizovaného monitoringu
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Porovnani vzajemné pribuznosti a profilli rezistence ESBL/AmpC pozitivnich izolatd EC z dribeZe v letech 2022 a 2024
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Plazmid IncX3 - nosic genu blaNMD-5
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pMTY18781-5

46 161 bp

cutA

Ffil (11163) Mlul (11826) ‘shll (13 363) (14 998) Nhel BmtI (15 002)
12 0007 14 000 16 0007
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Detailni porovnani pfibuznosti izolatl Eschrichia coli blaNDM-5 detekovanych v letech 2021-2024 (cgMLST V1 + HierCC V1)

Tree scale: 100 —

M1

21-P-BA-225-3K
24-P-BA-3992
24-P-BA-3255
23-P-BA-2489-3
23-P-BA-1897-3K1-sede
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Topografie plasmidu IncX3 - nosice blaNDM-5 genu
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Identifikace rozdila v topografii plazmidu IncX3

Plasmid IncX3
p23-P-BA 3333-3Ks
pMTY18781-5
p23-P-BA 3333-3-Kh
p23-P-BA 1897-3-Kh
p23-P-BA 1897-3-Ks
p23-P-BA 2489-3-K
p23-P-BA 3226-K
p21-P-BA 225-3-K
p23-P-BA-6217-3K
p21-P-BA 5466-2-K
p21-P-BA 4003-4-K

Size (pb)

46161
46161
46161
46452
46452
46452
46452
46452
46452
46452

Change
Deletion 30 pb

Insertion 291 bp
Insertion 291 bp
Insertion 291 bp
Insertion 291 bp
Insertion 291 bp
Insertion 291 bp
Insertion 291 bp

Description
ISAbal25

Tn3(IsSbald)
Tn3(ISSbald)
Tn3(IsSbal4)
Tn3(Issbald)
Tn3(Issba14)
Tn3(ISShald)
Tn3(Issbald)



Pocty provedenych WGS salmonel 01/2024-06/2025

Pocet izolata

salmonel
Sérovar 01/2024-06/2025 | stér JUT skot |stér JUT prase| kiiZze dribeZ | potravina jiné
Infantis 30 18 10 1 krmivo + 1 stfevo
Enteritidis 24 6 4 ) 3 2xtrus
Derby 19 6 9 3 1krmivo
Typhimurium 14 2 7 1 2 1trus +1krmivo
Typhimurium monofazicka
(4,[5],12:i:-) 13 4 5 3 1JUT ovce
Montevideo 8 4 3 1
Stanleyville 6 2 4
Bredeney 4 3 1
Indiana 4 2 2
Kentucky 3 1 2xkrocan
Agona 2 1 1trus
Coeln 2 1 1trus
Newport 2 2
Brandenburg 1 1
Diarizonae 1 1JUT ovce
Kottbus 1 1
Ohio 1 1
Seftenberg 1 1
S.Weltevreden 1 1
S.enterica ssp.enterica (4,12:b:-) 1 1
Celkem 138 29 31 38 29 11




Porovnani vzajemné pribuznosti a profilu rezistence u izolatu salmonel (2024)
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tence u izolatu
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Salmonella Infantis ST 32 (2024)

buznosti a profilt
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Stfedocesky kraj + Pardubicky kraj Salm On EIIa I nfa ntis ST 32

Dvé rozdilna jatka, riizné chovy, odbéry klze z krku brojlera

Kufecimaso z PL 30 izolatd = 5 klastrt

24 @ 01 L
Kureci maso z PL Kureci maso z PL
19-p a54 = 25L0-P-2104
Name
v . @ 19-P-HPK-2235-1[1]
Kureci steak ©) 24-HKHP-656 [1]
66 11/24 .24—J—BA13892—18893 [11

() 24-J-BA-1201 [1]

B . 24-0-P-13892-13896 [1]
() 24-0-P-1502 [1]
1 3896 . 24-0-P-2659-2663 [1]
KuFeci roldda  Kufeci maso ©24-0-P-295311)

@ 24-0-P-4218 [1]

() 24-0-P-4228 [1]

@ 24-0-P-5590 [1]

@ 24-0-P-6369 [1]

@ 24-0-P-6668 [1]

() 24-0-P-7136 [1]

@ 24-0-P-7909 [1]

() 24-0-P-9214 [1]

(©) 24-0-P-969 [1]

() 24-P-BA-5894 [1]

@ 24-P-HPK-1189-5 [1]
() 24-P-HPK-2759-3-4 [1]
@ 24-P-HPK-438-3 [1]
@ 24-P-HPK-4613-1 [1]
@ 24-P-HPK-5719-1-5 [1]
() 24-P-HPK-7628-1-4 [1]
@ 25-1-BA-1781 [1]

@ 25-J-BA-4122 [1]

() 25-J-BA-9955 [1]

() 25-0-P-2104 [1]

@ 25-0-P-2505 [1]

@ 25-0-P-929 [1]

VZP (kufeci moucka) z UA

2663 47

Kuteci kebab
zPL02/25

Zlinsky kraj
Stejna jatka, rtzné chovy, odbéry
kGze z krku brojlera 02/24 - 07/24

5
D
o o s &
Jihocesky kraj Kureci maso z PL é&-{,&«%@\\
Stejna jatka, stejny chov 4“’6;&‘?“,2&
kaze z krku brojlera QQS»



Porovnani vzajemné pribuznosti a profilli rezistence u izolatu
Salmonella Typhimurium vcéetné monofazické varianty (2024)

blaCARB-2

~ 24-P-HPK-136-3
_‘— - 24-0-TS-3300

- 24-0-P-4774

—  24-P-HPK-7925-1
- 24-P-HPK-4668-1
- 24-P-HPK-5741-1
- 24-P-HPK-5711-1
L 24-O0-TS-14078

mSTM (ST 34)

I bla TEM- 15

STM (ST 19)




Zaver

Data managment:

o MIC/ WGS data jsou vkldddna do DCF EFSA DB
o FASTQ - vkladany do databazi OH EFSA DB, EnteroBase
o Vroce 2025 dale provadéna sekvenace STEC, kampylobaktert

V roce 2026 planujeme:

o sekvenovat MRSA - BS, salmonely z NPSAL (krojler, krata)
o Narust na 500- 600 sekvenaci/rok
o Priprava akreditace metody

§)#- Celogenomova sekvenace (Whole
genome sequencing, WGS)
» moderni molekularni metoda — kompletni informace o celém genomu
mikroorganizmu

« alternativa tradicnich typizacnich metod (sérotypizace, BCH, PCR, AST, PFGE,...)

= rychly rozvoj, rizné technologie, rizné vyuziti

upy (WG! ) maty:
FASTA
FASTQ (, )
| Analytické systémy:
+  Enterobase
« EFSAOH WGS system

\§)#=~ ECDC-EFSA One Health WGS System

.
% EFSA One Health WGS System

non-humanni izolaty
(potraviny, krmivo,
zvifata, prostredi)

automaticka
vyména WGS dat
(cgMLST profily +

metadata)

humanni izolaty

EpiPulse Molecular Typing Tool

Pudic Heam
Foobome curesk  DATA provder

Rychla detel inarodnich ali arnich epidemii v EU
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